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Introducéo. Os transtornos do espectro autista (TEA) e de déficit de atencéo e
hiperatividade (TDAH) s&o condi¢cdes neuroldgicas que afetam diretamente o
desempenho cognitivo e social de um individuo. Apesar de serem tratados com
maior distingdo no DSM-5, diagndsticos precisos ainda ndo sao realidade para
uma parte dos casos. Isto acontece porque TEA e TDAH sé&o considerados
comorbidades. As consequéncias disso sdo a dificuldade na definicdo do
tratamento correto e 0s prejuizos na progressado dos pacientes. Apesar de nao
se conhecer a causa molecular desta sobreposicdo, ambas as condicdes
apresentam alta herdabilidade, com alteracfes genéticas particulares de uma ou
outra situacdo. Todavia, ndo ha dados de polimorfismos para estas doencas em
populacdes brasileiras. Objetivo. O objetivo do estudo foi avaliar a frequéncia
dos polimorfismos de Unico nucleotideo (SNPs) na populacédo brasileira para
servirem como ferramentas no diagnoéstico assertivo das doencas em questao.
Métodos. Os SNPs relacionados unicamente com o TEA ou TDAH foram
levantados em bancos de dados biol6gicos e monitorados nos resultados de
sequenciamento de 800 brasileiros. Resultados. Do painel de SNPs
monitorados, elegeu-se 6 marcadores de TEA e 8 para TDAH. Concluséo. Os
polimorfismos monitorados permitem a construcdo de um painel de diagndstico
genético especifico para a populagédo brasileira e capaz de complementar as
formas j& existentes de diagndstico para as doencas estudadas. Ainda, permitem
a diferenciagao objetiva entre TEA e TDAH nos casos em que 0S sintomas
apresentados pelo paciente ndo sao suficientemente claros para fechar o
diagndstico, bem como em situacdes de identificacdo de comorbidades.
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